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1. Опис навчальної дисципліни 

Організація селекційного процесу у тваринництві (за видами тварин) 

 

 

Галузь знань, спеціальність, освітній ступінь 

Галузь знань 20 Аграрні науки та продовольство 

Освітньо-науковий 

рівень 

Третій 

Освітній-науковий 

ступінь 

Доктор філософії 

Спеціальність 204 –Технологія виробництва і переробки 

продукції тваринництва 

Освітньо-наукова 

програма 

Технології виробництва і переробки продукції 

тваринництва 

 

Характеристика навчальної дисципліни 

Вид вибіркова 

Загальна кількість годин 150 

Кількість кредитів ECTS 5 

Кількість змістових 

модулів 
Не передбачено 

Курсовий проект 

(робота)  
Не передбачено 

Форма контролю залік 

 

Показник навчальної дисципліни для денної та заочної форми навчання 

 денна форма навчання заочна форма навчання 

Рік підготовки (курс) 1 1 

Семестр  2 2 

Лекційні заняття 20 20 

Практичні, семінарські 

заняття 

  

Лабораторні заняття 20 20 

Самостійна робота 110 110 

Індивідуальні завдання   

Кількість тижневих 

аудиторних годин для 

денної форми навчання 

4 4 

 

2. Мета та завдання навчальної дисципліни 
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Предметом дисципліни «Організація селекційного процесу у 

тваринництві (за видами тварин)»  є вивчення та освоєння сучасних 

методів та підходів з організації та практичного ведення процесу селекції 

основних видів сільськогосподарських тварин. 

Метою вивчення дисципліни є формування у здобувачів сучасних 

професійних знань та навичок з оцінки племінної цінності тварин, 

використанню при цьому біотехнологічних та генетичних підходів які 

спрямовані на отримання ефекту селекції по основних господарсько-

корисних ознаках. 

Опанування цієї дисципліни дає майбутнім спеціалістам можливість 

освоїти та використовувати на практиці або в наукових цілях сучасні знання 

з технології організації процесів селекції основних видів 

сільськогосподарських тварин в Україні. 

Основний рівень компетентності, якими повинен оволодіти здобувач 

під час вивчення дисципліни є: 

- розвиток когнітивних здібностей на основі отриманих знань, 

узагальнення та аналіз  особливостей сучасних виробничих процесів в 

галузі тваринництва; 

- усвідомлення ролі та значення селекційних заходів для вирішення 

проблемних питань які стримують ведення ефективного виробництва; 

- вміння творчо підходити до отриманих базових знань, формувати та 

відстоювати на основі цього власні ідеї, підходи або створювати оригінальні 

методики з оцінки процесів та об’єктивної їх оцінки ; 

- комплексність у володінні інформацією щодо сучасного стану і 

можливих тенденціях розвитку  процесу генетичного удосконалення порід 

сільськогосподарських тварин як в Україні так і в інших країнах світу; 

- самостійність та обгрунтованість у розробці та реалізації наукових 

проектів та програм, схем та методик  досліджень. 

В результаті вивчення дисципліни здобувач повинен: 

Знати:  
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- склад та характеристику генетичних ресурсів тваринництва України 

та світу (філогенез, сучасний стан); 

- історію застосування статистичних методів до аналізу кількісних 

ознак в тваринництві; 

- принцип побудови базової моделі генетичної цінності тварин та  

основні методи оцінки які при цьому використовуються; 

- фактори які впливають на генетичний прогрес, роль селекційних 

програм та організаційні засади їх реалізації; 

- методи використання генетичних маркерів  у розведенні тварин, 

підходи геноміки та   біоінформатики в селекційному процесі; 

-використання  методів репродуктивної і біологічної технологій в 

розведенні тварин. 

Вміти: 

- проводити оцінку фенотипових та генотипових особливостей 

тварин різних порід та видів ; 

-організовувати систему ведення племінного обліку та контролю 

продуктивності з метою відбору кращих тварин;  

-організовувати та проводити дослідження результати  яких  можуть  

бути визнані на національному та міжнародному рівнях;  

-відстоювати свою точку зору в наукових дискусіях з питань сучасних 

методів селекції та генетики сільськогосподарських тварин, 

аргументувати  власну позицію на конференціях, семінарах та 

форумах;  

-проводити ретельний аналіз наукових та професійних інформаційних 

джерел в напрямі генетики, селекції а також суміжних галузей знань;  

-ретельно аналізувати а при необхідності критично сприймати  ідеї, 

шукати шляхи вирішення існуючих проблем, добросовісно 

здійснювати критичний аналіз власних матеріалів;  

-генерувати власні ідеї та приймати обґрунтовані рішення відносно 

практичного застосування здобутих  навичок. 

 

 

 

 

3. Структура навчальної дисципліни 
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              повного терміну денної (заочної) форми навчання 
Назви змістових 

модулів і тем 

Кількість годин 

денна форма Заочна форма 

усь

ого  

у тому числі усьо

го  

у тому числі 

л п лаб ін

д 

с.р. л п лаб інд с.р

. 

Тема 1. Генетичні 

ресурси тваринництва 

11 1    10 11 1    10 

Тема 2. Історія методів 

селекції 

12 2  2  8 12 2  2  8 

Тема 3. Методи 

розведення тварин 

12 2  2  8 12 2  2  8 

Тема 4. Базова модель 

генетичної цінності 

тварин 

12 2  2  8 12 2  2  8 

Тема 5. Методи оцінки 

генетичної 

цінності(1частина) 

12 2  2  8 12 2  2  8 

Тема 6. Методи оцінки 

генетичної цінності(2 

частина) 

12 2  2  8 12 2  2  8 

Тема 7. Генетичний 

прогрес і селекційні 

прграми 

12 2  2  8 12 2  2  8 

Тема 8. Генетичні 

маркери в розведенні 

тварин 

12 2  2  8 12 2  2  8 

Тема 9. 

Біоінформатика та її 

роль в селекції тварин 

11 1  1  9 11 1  1  9 

Тема 10. 

Репродуктивні та 

біологічні технології в 

селекції 

11 1  2  8 11 1  2  8 

Тема 11. Особливості 

розведення порід 

різних видів (1частина) 

11 1  1  9 11 1  1  9 

Тема 12. Особливості 

розведення порід 

різних видів (2частина) 

11 1  1  9 11 1  1  9 

Тема 13. Особливості 

розведення порід 

різних видів (3частина) 

11 1  1  9 11 1  1  9 

Усього годин 150 20  20  110 150 20  20  110 

 

 

 

 

 

                          4. Теми лабораторних занять  
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№ 

п/п 

Назва теми Кількість 

годин 

1 2 3 

1. Застосування методів статистики  кількісних ознак (оцінка 

мінливості) 

4 

2. Застосування методів статистики  кількісних ознак (оцінка 

ступеню впливу) 

4 

3. Оцінка вірогідності розбіжностей між вибірками. 

 

 

 

 

 

 

     Застосування методів статистики  кількісних ознак 

(оцінка оооооооо    ступеню впливу) 

4 
4. Застосування дисперсійного аналізу для оцінки впливу   

факторів на селекційні ознаки. 

2 

5. Оцінка ефекту селекції 2 

6. Правила розрахунку параметрів селекційних програм 2 

7.  Шлях від побудови робочої гіпотези селекційної  програми  

до її підтвердження 

2 

                Разом по лабораторним роботам 20 

 

5. Контрольні питання, комплекти тестів для визначення рівня 

засвоєння знань здобувачами. 

1.Дати пояснення терміну «доместикація». 

2.Назвати основні центри одомашнення різних видів тварин. 

3.Вказати час і місце доместикації основних видів тварин. 

4.Дати визначення терміну «порода» . 

5.Навести приклади результатів «колумбового обміну». 

6.Навести класифікацію порід тварин за вимогами FAO. 

7.Вказати чисельність основних видів сільськогосподарських тварин в 

Україні. 

8.Вказати кількість (відсоток) племінного поголів’я 

сільськогосподарських тварин та особливості ведення племінної 

роботи в Україні. 

9.Вказати основні фактори впливу на зміни чисельності та породного 

складу в скотарстві України за останні 200 років.  
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10.Назвати основні локальні та транскордонні породи 

сільськогосподарських тварин України. 

11.Назвати основні фактори, які вплинули на процес еволюції в 

рослинному і тваринному світі за Ч.Дарвіном. 

12.Вказати основні підходи, які використовували такі селекціонери, як 

Роберт Беквел та брати Коллінги.  

13.Назвати основних вчених, роботи яких визначили розвиток селекції 

тварин як науки. 

14.Дайте визначення поняття «успадковуваність». 

15.Навести і дати пояснення  «рівняння селекціонера». 

16.Який внесок зробив Ч.Хендерсон в методологію оцінки племінної 

цінності тварин? 

17.В чому полягають переваги методу найкращого лінійного 

незміщеного передбачення (BLUP)? 

18.Яка закономірність щодо генетичної детермінації кількісних 

господарсько-корисних ознак була встановлена на основі використання 

SNP-маркерів? 

19.Дайте пояснення терміну-референтна група. 

20.Назвіть основні етапи становлення та розвитку селекції. 

21.Навести класифікацію ознак тварин. Навести приклади різних типів 

ознак.  

22.Навести статистичні показники, які характеризують розподіл 

кількісної ознаки. 

23.Навести основні характеристики нормального розподілу кількісних 

ознак. 

24.Дати визначення коефіцієнта кореляції. Навести формулу, за якою 

він розраховується. 

24.Дати визначення коефіцієнта регресії. Навести формулу, за якою він 

розраховується. 

26.Дати загальне описання дисперсійного аналізу.  
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27.Дати описання одно-факторного дисперсійного аналізу  

28.Навести цілі, які можуть бути досягнуті при використанні сучасних 

систем підбору.  

           29.Дати описання дво-факторного дисперсійного аналізу  

           30.Дати визначення відбору. Дати визначення понять «критерій 

відбору» і «ціль розведення». 

           31.Дати визначення відповіді на відбір. Вказати чинники, які 

визначають її величину. 

           32.Навести методи відбору, які використовують у сучасному 

тваринництві. 

            33.Дати визначення інбридингу і генетичного дрейфу. Вказати, як 

вони пов`язані між собою. 

34.Дати визначення коефіцієнта інбридингу і навести формулу його 

розрахунку. 

35.Навести формулу розрахунку коефіцієнта спорідненості між 

тваринами і вказати його зв'язок з коефіцієнтом інбридингу. 

34.Дати визначення ефективної чисельності популяції. 

35.Дати визначення інбредної депресії. Навести гіпотези, які 

пояснюють її причини і вказати методи її послаблення. 

35.Дати визначення міжпородного (міжлінійного) схрещування. 

Вказати цілі його використання у тваринництві. 

36.Дати визначення гетерозису. Вказати чинники, від яких залежить 

величина ефекту гетерозису. Навести формулу його розрахунку. 

37.Навести види міжпородного схрещування. 

38.Охарактеризувати основну мету і принципи програми «Procross». 

39.Описати типи підбору.  

40.Описати загальну модель кількісної ознаки. 

41.Дати визначення адитивного і неадитивного генетичного ефектів 

тварини.  

42.Дати характеристику моделі нескінченно малих ефектів Р.А.Фішера. 
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43.Дати визначення успадковуваності в узькому і широкому сенсі. 

44.Вказати значення успадковуваності в узькому сенсі. Наведіть 

методи оцінки коефіцієнта успадковуваності в узькому сенсі.  

            45Дати визначення повторюваності кількісної ознаки. 

46.Дати визначення адитивного і домінантного генетичних зв`язків. 

            47.Дати визначення племінної цінності тварини. 

48.Дати визначення генетичної кореляції, вкажіть її значення в селекції 

тварин. 

49.Описати зв'язки між фенотиповими значеннями, племінними 

цінностями і середовищими ефектами двох кількісних ознак. 

50.Дати визначення точності і надійності оцінки племінної цнності. 

Вказати їх значення 

51.Навести фактори, які  впливають на точність оцінки племінної 

цінності. 

52.Описати оцінку племінної цінності тварини за фенотипом. Навести 

приклади. 

53.Дати визначення селекційного індекса. 

54.Описати основні моделі методу BLUP. 

55.Описати «модель плідника». 

56.Описати «модель тварини» і навести її основні властивості. 

57.Надати кратку характеристику основних різновидів «моделі 

тварини» 

58.Описати особливості оцінки племінної цінності тварин за 

тривалістю продуктивного життя і ознаками, вираженими категоріями. 

59.Надати кратку характеристику оцінки племінної цінності тварин на 

основі використання генетичних маркерів. 

60.Дати визначення економічного селекційного індексу. 

61.Дати визначення економічної ваги ознаки. Описати основні методи 

розрахунку економічних ваг селекційних ознак. Дати визначення 

генетичного прогресу. 
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62.Описати загальну схему селекційної роботи у тваринництві. 

63.Дати визначення генетичного тренду.  

64.Навести формулу розрахунку генетичного прогресу по чотирьох 

шляхах генетичного покращення.  

65.Дати загальну характеристику типової селекційної програми, яка 

використовується у молочному скотарстві, відповідно до чотирьох 

шляхів генетичного покращення. 

66.Описати селекційну програму, яка використовується у молочному 

скотарстві Ізраїлю або Норвегії. 

67.Описати схему організації селекційної роботи в молочному 

скотарстві США. 

68.Описати структуру ДНК. 

69.Дати пояснення значення процесу експресії генів 

70.Що таке норма реакції і основний принцип її визначення ? 

71.Назвати типи генетичних маркерів, надати їх характеристику. 

72.Дати визначення таких понять, як локус кількісної ознаки і 

генетичний маркер.  

73.Дати визначення селекції з використанням маркерів. Вказати, чому 

вона не дала змогу значно підвищити рівень генетичного прогресу в 

популяціях сільськогосподарських тварин. 

74.Дати визначення поліморфізму окремих нуклеотидів.  

75.Надати визначення геномної племінної цінності. 

76.Дати визначення геномної селекції. Вказати, чим обумовлений її 

вплив на рівень генетичного прогресу в популяціях 

сільськогосподарських тварин. 

77.Вказати перспективи використання геномної інформації в селекції 

тварин.  

            78.Що включає напрям комплексних знань який об’єднується під 

назвою-біоінформатика ? 
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79.Назовіть основні способи визначення послідовності нуклеотидів у 

фрагменті геному. 

80.Значення здобутого досвіду при реалізації  проекту "Геном людини" 

для аграрного сектору. 

81.Опишіть стисло принцип технології мiкрочіп-аналізу (Microarray 

analysis або мікро-еррейаналізу). 

82.Що таке регуляція генів ? 

83.Надати характеристику методу штучного осіменіння і вказати його 

значення у розведенні тварин. 

84. Надати характеристику технології множинної овуляції і пересадки 

ембріонів і вказати її значення у розведенні тварин. 

85.Надати характеристику штучного запліднення. 

86.Надати характеристику технології сортування сперми за статтю і 

вказати її значення у тваринництві. 

87.Вказати методи клонування тварин. Описати технологію введення 

ядра у соматичну клітину. 

88.Надати характеристику генної інженерії. Навести приклад її 

застосування у тваринництві. 

89.Надати характеристику редагування геному. Вказати його 

відмінність від генної інженерії. 

 

6. Методи навчання 

Під час вивчення дисципліни використовуються як світові (ICAR) так і 

вітчизняні нормативні документи, комп’ютерні програми з відповідним 

програмним забезпеченням, стенди, каталоги тварин. 

 

7. Форми контролю 

1.Усний і письмовий поточний контроль знань. 
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2.Формою самостійної роботи здобувача є вивчення спеціальної 

літератури та виконання індивідуальних завдань. 

3. Залік. 

 

8. Методичне забезпечення 

Науково-методичне забезпечення навчального процесу передбачає: 

використання національних та світових  вимог та рекомендацій, навчальних 

планів, підручників і навчальні посібники; інструктивно-методичні матеріали 

лабораторних занять; індивідуальні навчально-дослідні завдання; контрольні 

роботи; текстові та електронні варіанти тестів для поточного і підсумкового 

контролю, методичні матеріали для організації самостійної роботи 

здобувачів. 
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France) 

http://www.genome.gov/sequencingcosts
http://gsejournal.biomedcentral.com/
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www.genetics.org  - Genetics (USA) 

http://onlinelibrary.wiley.com/journal/10.1111/(ISSN)1439-0388  - Journal of 

Animal  

          Breeding and Genetics 

http://jabng.org  - Journal of Animal Breeding and Genomics 

http://onlinelibrary.wiley.com/journal/10.1111/(ISSN)1365-2052  - Animal 

Genetics 

http://bmcgenet.biomedcentral.com  - BMC Genetics 

www.g3journal.org  - G3 (Genes, Genomes, Genetics) 

http://journals.plos.org/plosgenetics/  - PLoS Genetics 

http://journals.plos.org/plosone/  - PLoS ONE 

www.nature.com/nrg/index.html  - Nature Reviews Genetics 

www.nature.com/ng/index.html  - Nature Genetics 

www.nature.com/hdy/index.html  - Heredity 

http://link.springer.com/journal/122  - Theoretical and Applied Genetics 

http://link.springer.com/journal/10709  - Genetica 

http://journal.frontiersin.org/journal/genetics  - Frontiers in Genetics 

www.annualreviews.org/journal/genet  - Annual Reviews. Genetics 

www.scirp.org/journal/ojgen  - Open Journal of Genetics 

www.springer.com/life+sciences/plant+sciences/journal/13353  - Journal of 

Applied  

          Genetics 
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www.animal-journal.eu  - Animal (European Association of Animal Prouction) 

www.eaap.org/index.php/publications/animal-frontiers/   - Animal Frontiers 

www.journals.elsevier.com/livestock-science/  - Livestock Science 

www.annualreviews.org/journal/animal  - Annual Review of Animal Bioscience 

www.tandfonline.com/loi/tjas/ - Italian Journal of Animal Science 

www.sasas.co.za/journals  - South-African Journal of Animal Science 

www.agriculturejournals.cz/web/cjas.htm  - Czech Journal of Animal Science 

www.ajas.info  -  Asian-Australian Journal of Animal Sciences 

http://ighz.edu.pl/?p0=5&p1=34  - Animal Science Papers and Reports (Poland) 

www.izoo.krakow.pl/en/periodicals  - Annals of Animal Science (Poland) 

http://onlinelibrary.wiley.com/journal/10.1111/(ISSN)1740-0929  - Animal 

Science Journal  
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www.sjournals.com/index.php/SJAS  - Scientific Journal of Animal Science 

www.scirp.org/journal/ojas/  - Open Journal of Animal Sciences 
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www.nrcresearchpress.com/toc/cjas/current - Canadian Journal of Animal Science 

(Canada) 

 

Програмне забезпечення  

 

http://turing.une.edu.au/~agbu-admin/BESSiE/ - BESSiE – лінійні моделі (BLUP 

і байєсовский аналіз) для аналізу великих об`ємів геномних даних 

www.aps.uoguelph.ca/~msargol/ - CFC (Coancestry, Inbreeding, Contribution) – 

програма для аналізу родоводів 

http://dmu.agrsci.dk/ - DMU – пакет для аналізу багатомірних змішаних 

моделей 

www.vuzv.cz/index.php?p=ecoweight&site=GenetikaSlechteni_en - 

ECOWEIGHT – пакет програм для розрахунку економічних ваг селекційних 

ознак у тваринництві 

http://snp.toulouse.inra.fr/~alegarra/ - програмне забезпечення А.Легарри 

(INRA, Франція ), в тому числі для геномної селекції  

http://didgeridoo.une.edu.au/km/wombat.php - WOMBAT - програма для аналізу 

змішаних лінійних моделей з використанням методу обмеженої 

максимальної правдоподібності (REML) 

http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/ - BLUPF90 – пакет програм для 

аналізу на основі змішаних лінійних моделей 

www6.jouy.inra.fr/gabi_eng/Our-resources/Tool-development/Pedig - PEDIG – 

пакет програм для аналізу родоводів у великих популяціях 

http://pypedal.sourceforge.net/ - PyPedal – програма для аналізу родоводів 

http://www.nrcresearchpress.com/toc/cjas/current
http://turing.une.edu.au/~agbu-admin/BESSiE/
http://www.aps.uoguelph.ca/~msargol/
http://dmu.agrsci.dk/
http://www.vuzv.cz/index.php?p=ecoweight&site=GenetikaSlechteni_en
http://snp.toulouse.inra.fr/~alegarra/
http://didgeridoo.une.edu.au/km/wombat.php
http://nce.ads.uga.edu/html/projects/programs/
http://pypedal.sourceforge.net/
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http://www.nas.boku.ac.at/nuwi/the-survival-kit/ - Survival Kit – пакет програм 

для аналізу виживаності тварин 

ftp://ftp.tzv.fal.de/pub/vce6/ - VCE (Variance Component Estimation) – пакет 

програм для оцінки компонент дисперсій і коваріанс на основі загальної 

лінійної моделі 

http://animalgene.umn.edu/ - GVCBLUP -  пакет програм для геномного 

передбачення і оцінки адитивних і домінантних ефектів 

 

http://www.nas.boku.ac.at/nuwi/the-survival-kit/
ftp://ftp.tzv.fal.de/pub/vce6/
http://animalgene.umn.edu/

