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НАЦІОНАЛЬНИЙ УНІВЕРСИТЕТ БІОРЕСУРСІВ  

І ПРИРОДОКОРИСТУВАННЯ УКРАЇНИ 

1. Опис навчальної дисципліни 

ГЕНЕТИКА СІЛЬСЬКОГОСПОДАРСЬКИХ ТВАРИН (ЗА ВИДАМИ 

ТВАРИН) 

 (назва) 

 

Галузь знань, спеціальність, освітній ступінь 

Галузь знань 20 Аграрні науки та продовольство 

Освітньо-науковий 

рівень 

третій 

Освітній ступінь доктор філософії 

Спеціальність 204 «Технологія виробництва та переробки 

продукції тваринництва» 

Освітньо-наукова 

програма 

Технологія виробництва та переробки продукції 

тваринництва 

 

Характеристика навчальної дисципліни 

 

Вид вибіркова 

Загальна кількість годин 150 

Кількість кредитів ECTS 5 

Кількість змістових 

модулів 
Не передбачено 

Курсовий проект 

(робота)  
Не передбачено 

Форма контролю залік 

 

Показник навчальної дисципліни для денної та заочної форми навчання 

 

 денна форма навчання заочна форма навчання 

Рік підготовки (курс) 1 1 

Семестр  1 1 

Лекційні заняття 20 20 

Практичні, семінарські 

заняття 

  

Лабораторні заняття 20 20 

Самостійна робота 110 110 

Індивідуальні завдання   

Кількість тижневих 

аудиторних годин для 

денної форми навчання 

4 4 
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2. Мета та завдання навчальної дисципліни 

Предметом дисципліни «Генетика сільськогосподарських тварин (за 

видами тварин)» є питання використання сучасних теоретичних і практичних 

методів генетики у дослідженні та селекції тварин. 

Метою вивчення дисципліни є формування у здобувачів професійних 

знань по удосконаленню генетичного аналізу, спрямованого на відбір цінних 

генотипів. 

Опанування цієї дисципліни дає майбутнім спеціалістам можливість 

побудувати технологічні процеси по відбору. 

Основними компетентностями, якими повинен володіти здобувач під 

вивчення дисципліни є: 

- здатність до абстрактного мислення, аналізу та синтезу; 

- здатність до ретроспективного аналізу наукового доробку у напрямі 

генетичних досліджень тварин; 

- здатність генерувати нові науково-теоретичні та практично 

спрямовані ідеї (креативність); 

- комплексність у володінні інформацією щодо сучасного стану і 

тенденцій розвитку світової і вітчизняної генетики; 

- комплексність у розробці та реалізації наукових проектів та програм; 

- комплексність у прийнятті обґрунтованих рішень. 

В результаті вивчення дисципліни здобувач повинен: 

З н а т и:  

- сучасні методи генетичного аналізу тварин; 

- основні наукові терміни, які використовуються в сучасному 

генетичному аналізі тварин;  

- біохімічні  характеристики побудови та функціонування  геному;  

- принципи побудови генетичних карт;  

- сучасні генетичні бази даних. 
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в м і т и: 

- Готувати цитогенетичні препарати тварин різних видів тварин; 

- Виявляти тварин-носіїв цитогенетичних порушень;  

- Виділяти ДНК з різних видів біоптату тварин (волосяні фолікули, 

кров, шкіра, молоко); 

- Здійснювати молекулярно-генетичний аналіз тварин методом 

ПЛР ПДРФ; 

- Розділяти ДНК у поліакріламідному та агарозному гелях; 

- Генотипувати тварин за допомогою рестриктного аналізу; 

- Виявляти тварин-носіїів цінних комлексів генів, поліморфізм 

яких асоційований з господарськи корисними ознаками; 

- Працювати в сучасних генетичних базах даних; 

- Створювати нові знання через оригінальні дослідження, якість 

яких може бути визнана на національному та міжнародному рівнях;  

- Брати участь у наукових дискусіях на міжнародному рівні, 

відстоювати свою власну позицію на конференціях, семінарах та форумах;  

- Брати участь у критичному діалозі та зацікавити результатами 

дослідження;  

- Проводити критичний аналіз різних інформаційних джерел, 

конкретних освітніх, наукових та професійних текстів у галузі харчової 

промисловості та суміжних галузей;  

- Критично сприймати та аналізувати чужі думки й ідеї, шукати 

власні шляхи вирішення проблеми, здійснювати критичний аналіз власних 

матеріалів;  

- Генерувати власні ідеї та приймати обґрунтовані рішення. 
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3. Структура навчальної дисципліни 

повного терміну денної (заочної) форми навчання 
Назви змістових 

модулів і тем 

Кількість годин 

денна форма Заочна форма 

усь

ого  

у тому числі усьо

го  

у тому числі 

л п лаб ін

д 

с.р. л п лаб інд с.р

. 

Тема 1. 

Характеристика 

сучасних методів 

генетичного аналізу 

16 2    14 16 2    14 

Тема 2. 

Цитогенетичний аналіз 

тварин, його види. 

Методи виявлення 

тварин-носіїв 

порушень каріотипу  

20 2  4  14 20 2  4  14 

Тема 3. Методи 

молекулярно-

генетичного аналізу 

тварин 

28 8  6  14 28 8  6  14 

Тема 4. Застосування 

молекулярно-

генетичного аналізу у 

селекції тварин на 

підвищення 

резистентності до 

захворювань(за видами 

тварин). 

18 2  2  14 18 2  2  14 

Тема 5. Застосування 

молекулярно-

генетичного аналізу у 

селекції тварин на 

підвищення 

продуктивності (за 

видами тварин). 

19 2  2  15 19 2  2  15 

Тема 6. Сучасні 

генетичні бази даних 

тварин і принципи їх 

наповнення та роботи з 

ними (за видами) 

19 2  2  15 19 2  2  15 

Тема 7. Використання 

статистичних методів 

генетичного аналізу у 

встановленні локусів 

кількісних ознак 

тварин. 

30 2  4  24 30 2  4  24 

Усього годин 150 20  20  110 150 20  20  110 
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4. Теми лабораторних занять  

 

№ 

п/п 

Назва теми Кількість годин 

1 2 3 

1. Цитогенетичний аналіз тварин, його види. Методи виявлення 

тварин-носіїв порушень каріотипу  

4 

2. Методи молекулярно-генетичного аналізу тварин. Виділення ДНК. 

ПЛР. Генотипування тварин.  

6 

3. Застосування молекулярно-генетичного аналізу у селекції тварин на 

підвищення резистентності до захворювань(за видами тварин). 

2 

4. Застосування молекулярно-генетичного аналізу у селекції тварин на 

підвищення продуктивності (за видами тварин). 

2 

5. Сучасні генетичні бази даних тварин і принципи їх наповнення та 

роботи з ними (за видами) 

2 

6. Використання статистичних методів генетичного аналізу у 

встановленні локусів кількісних ознак тварин. 

4 

Разом по лабораторним роботам 20 

 

5. Контрольні питання, комплекти тестів для визначення рівня 

засвоєння знань здобувачами. 

1. Історія і можливості методів генетичних досліджень у вивченні 

генетики свійських тварин.  

2. Сучасні та класичні методи генетичного аналізу.  

3. Ознака як результат експресії одного або декількох генів.  

4. Сучасні методи генетичних досліджень.  

5. Цитогенетичний аналіз тварин. 

6. Охарактеризуйте каріотип виду (за вибором). Які геномні та 

хромосомні мутації відомі для цього виду? Якими фенотиповими 

ознаками вони супроводжуються? 

7. Молекулярно-генетичні маркери, їх класифікація.  

8. Групи крові історичний та сучасний етап використання в ідентифікації 

тварин. 

9.  Поліморфізм білків як один з перших маркерів, їх застосування у 

молекулярному аналізі.  
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10. ДНК-маркери (структурні гени, високоповторювані послідовності ДНК 

– міні та мікросателіти, тощо), РНК-маркери, принципи використання.  

11. ПЛР, її етапи, галузі використання. 

12. Метод ПЛР-ПДРФ, його застосування у генетиці свійських тварин. 

13. Секвенування геномів. Методи секвенування. Геномні проекти. 

14. Використання молекулярно-генетичних досліджень в генетиці 

продуктивних тварин.  

15. Мутаційні процеси в популяціях тварин. Методи виявлення мутації. 

16. Назвіть відомі вам спадкові порушення, які характерні для виду (за 

вибором). Назвіть як вони успадковуються? 

17. Класифікація мутацій. Частота спонтанних і індукованих мутацій, їх 

вплив на пристосованість. Поняття мутаційного вантажу (Г.Меллер). 

Селективно-нейтральні мутації, їх доля в популяції (Р.Фішер, 

М.Кимура).  

18. Міграція генів і її вплив на генетичний склад популяції.  

19. Методи виявлення мутацій. Швидкість накопичення мутацій. 

Мутагенні фактори і їх вплив на популяції тварин. 

20. Геноміка та біоінформатика в аналізі свійських тварин.  

21. Сучасні бази даних з генетики тварин.  

22. Методи роботи з мережею Інтернет, пошук інформації зі спеціальної 

генетики.  

23. Аналіз послідовностей ДНК та білків за допомогою програм FAST, 

BLAST, тощо.  

24. Використання методів геноміки та біоінформатики у сучасних 

технологіях виробництва та переробки продукції тваринництва. 

25. Генетика ВРХ. Особливості каріотипу великої рогатої худоби. Геномні 

мутації ВРХ, їх наслідки. Поліморфні системи білків, групи крові ВРХ. 

Гени господасько -корисних ознак ВРХ (молочної (гени казеїнів), 

м‘ясної продуктивності: гени гормону росту, міостатину,). Спадково 

обумовлені патології ВРХ. Мутація BLAD та ін. 
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26. Генетика свині свійської. Особливості каріотипу свиней. Геномні та 

хромосомні мутації свиней. Реципрокні транслокації і їх вплив на 

репродуктивні якості свиней. Поліморфні системи білків, групи крові. 

Гени господасько корисних ознак свиней (естроген-рецептору, 

пролактин-рецептору, стрес-чутливості, стійкості до колібактеріозів). 

Спадково обумовлені патології свиней.  

27. Генетика коней. Особливості каріотипу коней та споріднених видів. 

Геномні та хромосомні мутації коней, їх вплив на репродуктивні якості 

коней. Поліморфні системи білків, групи крові коней. Визначення 

походження коней за різними поліморфними системами (групи крові, 

міні- та мікросателіти). Спадково обумовлені патології коней.  

28. Генетика овець, кіз. Особливості каріотипу овець, кіз та споріднених 

видів. Геномні та хромосомні мутації овець, кіз, їх вплив на 

репродуктивні якості. Поліморфні системи білків, групи крові кіз та 

овець. Гени господарсько-корисних якостей овець, кіз (гени казеїнів, 

багатоплідності). Спадково обумовлені патології овець, кіз.  

29. Генетика бджіл. Особливості каріотипу та розмноження, визначення 

статі бджіл.  

30. Генетика с.-г птиціі. Геномні та хромосомні мутації птиці. Поліморфні 

системи білків, групи крові, послідовностей нуклеотидів різних видів 

птиці. Спадково обумовлені патології с.-г птиці. 

31. Нутрігеноміка. Вплив годівлі на експресію генів 
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6. Методи навчання 

Під час вивчення дисципліни використовуються нормативні документи, 

наочне обладнання, комп’ютерні програми з відповідним програмним 

забезпеченням, наочні стенди, каталоги нормативних документів, Закони 

України тощо. 

7. Форми контролю 

1.Усний і письмовий поточний контроль знань. 

2.Формою самостійної роботи здобувача є вивчення спеціальної 

літератури та виконання індивідуальних завдань. 

3. Іспит.  

 

8. Методичне забезпечення 

Науково-методичне забезпечення навчального процесу передбачає: 

державні стандарти, навчальні плани, підручники і навчальні посібники; 

інструктивно-методичні матеріали лабораторних занять; індивідуальні 

навчально-дослідні завдання; контрольні роботи; текстові та електронні 

варіанти тестів для поточного і підсумкового контролю, методичні матеріали 

для організації самостійної роботи здобувачів. 

 

9. Рекомендована література 

Основна література 

Базова 

1. Айала Ф. Введение в популяционную и эволюционную генетику.- Мир, 

1984.-232 с. 

2. Айала Ф., Кайгер Дж. Современная генетика. В 3 т. Т. 3. М.: Мир, 1988. 

С. 72-166.  

3. Алтухов Ю. П. Генетика популяций и сохранение биоразнообразия // 

Соросовский образовательный журн. 1995. № 1. С. 32-43. 
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4. Васильева, Л. А. Статистические методы в биологии, медицине и 

сельском хозяйстве / Л. А. Васильева. – Новосибирск : ИЦиГ СО РАН, 

НГУ, 2007. – 127 с. 

5. Введение в молекулярную генную диагностику сельскохозяйственных 

животных / Н. . Зиновьева, Е. А. Гладырь, Л. К. Эрнст, Г. Брем. – 

Дубровицы : ВИЖ, 2002. – 112 с. 

6. Ветеринарне акушерство, гінекологія та біотехнологія відтворення 

тварин з основами андрології / [В. А. Яблонський, С. П. Хомин, 

Г. М. Калиновський [та ін.] ; за ред. В. А. Яблонського, С. П. Хомин. – 

Вінниця : Нова книга, 2006. – 592 с. 

7. Глазко В. И., Гладырь Е.А., Феофилов А. В., Бардуков Н., В., Глазко Т. 

Т. ISSR-PCR маркеры и мобильные генетические элементы в геномах 

сельскохозяйственных видов млекопитающих. Сельскохозяйственная 

биология. 2013. № 2. С. 71-76.  

8. Глазко В.И., Глазко Г.В. Введение в генетику, биоинформатика, 

геномика, протеомика.-К.: КВІЦ.-2004.- 640 с. 

9. Жимулев И.Ф. Общая и молекулярная генетика.-Издательство 

Новосибирского университета.-2003.-458 с. 

10. Ратнер В. А. Генетический код как система // Соросовский 

образовательный журн. 2000. № 3. С. 17-22. 

11. Рис Э., Стенберг М. Введение в молекулярную биологию: От клеток к 

атомам: Пер. с англ.- М.: Мир, 2002.-С. 10-17. 

12. Трофименко О.Л.. Популяційна генетика - К: КВІЦ.- 2006. -640с. 

13. Фаллер Д.М., Шилдс Д.Молекулярная биология клетки. Руководство 

для врачей. Пер. с англ.М.: БИНОМ-Пресс, 2003.- С-149. 

Додаткова література 

1. Алтухов Ю. П., Салменкова Е. А. Полиморфизм ДНК в 

популяционной генетике. Генетика. 2002. Т. 38. С. 1173–1195. 

2. Банникова А. А. Молекулярные маркеры и современная филогенетика 

млекопитающих. Журн. общей биологии. 2004. Т. 65. С. 278–305. 
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3. Барминцев Ю.Н. Коннозаводство и конний спорт. – М., «Колос», 1972. 
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http://www.ncbi.nlm.nih.gov/projects/mapview/map_search.cgi?taxid=9796&build=2.2
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome?term=felis%20catus
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http://www.ncbi.nlm.nih.gov/projects/mapview/map_search.cgi?taxid=9823&build=2.1
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/omim/
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http://www.animalgenome.org/QTLdb/pig
http://www.tigr.org/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/SNP
http://www.marc.usda.gov/genome/swine
http://web.ncbi.nlm.nih.gov/mapview
http://www.thearkdb.org/
http://www.sanger.ac.uk/Projects/S_scrofa
http://www.animalgenome.org/cgi-bin/QTLdb/SS
http://www.toulouse.inra.fr/lgc/pig/hybrid.htm
http://www.toulouse.inra.fr/lgc/pig/cyto/cyto
http://www.cabnr.unr.edu/beattie
http://evolutionhighway.ncsa.uiuc.edu/
http://www.toulouse.inra.fr/lgc/pig/compare/compare
http://www.informatics.jax.org/
http://ws4.niai.affrc.go.jp/dbsearch2/java/mhomo/pig
http://www.pigoligoarray.org/
http://pigest.genome.iastate.edu/
http://pigest.kvl.dk/
http://pede.dna.affrc.go.jp/
https://www.animalgenome.org/cgi-bin/QTLdb/index
https://omia.org/home/

