




 

Опис навчальної дисципліни 

Навчальна дисципліна «Генетика, селекція та репродуктивні технології у 

конярстві» належить до обов'язкових компонентів освітньо-професійної програми 

«Конярство» спеціальності Н2 «Тваринництво» освітнього ступеня «Магістр». 

Курс формує у магістрів системну компетентність у генетиці, селекції та сучасних 

репродуктивних технологіях у конярстві. 

Основний акцент дисципліни спрямовано на популяційну генетику, EBV/GBLUP, 

керування інбридингом, дизайн селекційних програм та етично безпечне 

використання допоміжних репродуктивних технологій: штучного осіменіння, 

ембріотрансферу, OPU/ICSI/IVP. 

 

Галузь знань, спеціальність, освітня програма, освітній ступінь 

Освітній ступінь Магістр 

Спеціальність Н2 «Тваринництво» 

Освітня програма «Конярство» 

Характеристика навчальної дисципліни 

Вид Обов'язкова 

Шифр дисципліни ОК 8 

Загальна кількість годин 150 

Кількість кредитів ECTS 5 

Кількість змістових модулів 3 

Курсовий проєкт - 

Форма контролю екзамен 

Показники навчальної дисципліни для денної та заочної форм здобуття 

вищої освіти 

Показник денна  заочна, дистанційна  

Рік підготовки (курс) 1 1 

Семестр 2 2 

Лекційні заняття 30 год. 30 год. 

Лабораторні заняття 30 год. 30 год. 

Самостійна робота 90 год. 90 год. 

Курсовий проєкт - - 

Кількість тижневих аудиторних 

годин 
4 год. 4 год. 

 

  



1. Мета, компетентності та програмні результати навчальної дисципліни 

Дисципліна «Генетика, селекція та репродуктивні технології у конярстві» є 

ключовою у підготовці фахівців освітньо-наукової програми «Конярство». Вона 

інтегрує сучасні досягнення молекулярної генетики, геномної та популяційної 

генетики, біотехнологій відтворення і прикладної селекції у єдину систему 

компетентностей, необхідних для науково-обґрунтованої роботи з кінськими 

популяціями. 

Мета: формування у здобувачів вищої освіти системних теоретичних знань і 

практичних навичок щодо генетики, селекції та сучасних репродуктивних 

технологій у конярстві, з акцентом на застосування популяційної генетики, 

геномної селекції, EBV/BLUP, GBLUP, ssGBLUP, керування інбридингом, 

розроблення селекційних програм та етично безпечне використання біотехнологій 

відтворення. 

Набуття компетентностей: 

Загальні компетентності (ЗК):  

ЗК 1. Здатність до абстрактного мислення, аналізу та синтезу.  

ЗК 2. Навички використання інформаційних та комунікаційних технологій.  

ЗК 4. Здатність до пошуку, обробки та аналізу інформації, отриманої з різних 

джерел. 

Спеціальні компетентності (СК):  

СК 3. Здатність організовувати та контролювати виконання заходів, спрямованих 

на покращення селекційно-племінної роботи у тваринництві. 

Програмні результати навчання (ПРН): 

ПРН 2. Пояснює принципи популяційної генетики та інструменти геномної 

селекції; інтерпретує GWAS/ssGBLUP-звіти. Пояснює архітектуру геному коня, 

джерела даних і типи маркерів (SNP/STR/секвенування). Проєктує селекційні 

програми з контролем інбридингу та підтриманням генетичного різноманіття. 

ПРН 3. Обґрунтовує застосування репродуктивних біотехнологій (ШО, ЕТ, ICSI) з 

урахуванням біобезпеки та етики. Проводить оцінку добробуту за валідованими 

протоколами; формує політику SLO/комунікації. Використовує валідовані шкали 

болю та встановлює пороги втручань. Оцінює системи утримання та їхній вплив 

на добробут. 

  



2. Програма та структура навчальної дисципліни 

Назви змістових модулів і тем 

Кількість годин 

ти
ж

н
і 

денна форма заочна, дистанційна форма 

усього 
у тому числі 

усього 
у тому числі 

л п лаб інд с.р. л п лаб інд с.р. 

Модуль 1. Геноміка, популяційна генетика та геномні інструменти у конярстві 

Тема 1. Архітектура геному 

коня та джерела даних 
1 10 2 - 2 - 6       

Тема 2. Популяційна 

генетика і різноманіття 
2 

10 
2 - 2 - 

6 
      

Тема 3. Генетичні параметри 

та EBV (BLUP) 
3 

10 
2 - 2 - 

6 
      

Тема 4. Геномні інструменти: 

GBLUP, ssGBLUP, GWAS, 

QTL 

4 

 

10 2 - 2 - 

 

6       

Тема 5. Мультиозначний 

відбір і селекційні індекси 
5 

10 
2 - 2 - 

6 
      

Разом за модулем 1 - 50 10 - 10 - 30       

Модуль 2. Селекція, інбридинг, здоров'я та фенотипування у конярстві 

Тема 6. Оптимальний внесок 

(OCS) і керування 

інбридингом 

6 10 2 - 2 - 6       

Тема 7. Генетика здоров'я: 

моногенні/олігогенні стани, 

масті 

7 

 

10 2 - 2 - 

 

6       

Тема 8. Фенотипування 

продуктивних і 

біомеханічних ознак 

8 

 

10 2 - 2 - 

 

6       

Тема 9. Репродуктивна 

фізіологія кобили й жеребця 
9 

 

10 
2 - 2 - 

6 
      

Тема 10. Допоміжні 

технології: ШО/охол./кріо; 

ET 

10 

 

10 2 - 2 - 

 

6       

Разом за модулем 2 - 50 10 - 10 - 30       

Модуль 3. Репродуктивні технології, якість даних, етика та проєктування селекційних 

програм 

Тема 11. Просунуті методи: 

OPU/ICSI/IVP; секс-сортинг; 

ембріони 

11 

 

10 2 - 2 - 6       

Тема 12. Верифікація 

батьківства, родовід і якість 

даних 

12 

 

10 2 - 2 - 

 

6       

Тема 13. Дизайн селекційної 

програми 

(TB/Warmblood/локальні) 

13 

 

10 2 - 2 - 

 

6       



Тема 14. Право, етика, SLO, 

«gene-doping» 
14 

 

10 
2 - 2 - 

 

6 
      

Тема 15. Форсайт/захист 

проєктів: «Equine breeding 

2035» 

15 

 

10 2 - 2 - 

 

6       

Разом за модулем 3 - 50 10 - 10 - 30       

Разом годин - 150 30 - 30 - 90       

 

3. Теми лекцій 

№ 

з/п 
Назва теми 

Кількість 

годин 

1 Архітектура геному коня та джерела даних 2 

2 Популяційна генетика і різноманіття 2 

3 Генетичні параметри та EBV (BLUP) 2 

4 Геномні інструменти: GBLUP, ssGBLUP, GWAS, QTL 2 

5 Мультиозначний відбір і селекційні індекси 2 

6 Оптимальний внесок (OCS) і керування інбридингом 2 

7 Генетика здоров'я: моногенні/олігогенні стани, масті 2 

8 Фенотипування продуктивних і біомеханічних ознак 2 

9 Репродуктивна фізіологія кобили й жеребця 2 

10 Допоміжні технології: ШО/охол./кріо; ET 2 

11 Просунуті методи: OPU/ICSI/IVP; секс-сортинг; ембріони 2 

12 Верифікація батьківства, родовід і якість даних 2 

13 Дизайн селекційної програми (TB/Warmblood/локальні) 2 

14 Право, етика, SLO, «gene-doping» 2 

15 Форсайт/захист проєктів: «Equine breeding 2035» 2 

 Разом 30 

 

4. Теми лабораторних занять 

№ 

з/п 
Назва теми 

Кількість 

годин 

1 
Аналіз архітектури геному коня та джерел генетичних даних 

(SNP, STR, секвенування). 
2 

2 
Розрахунок частот алелів, гетерозиготності та показників 

генетичного різноманіття. 
2 

3 Розрахунок і інтерпретація EBV за даними родоводу та фенотипу. 2 

4 
Інтерпретація результатів GBLUP, ssGBLUP, GWAS та QTL-

аналізу. 
2 

5 Побудова селекційного індексу для кількох ознак у конярстві. 2 

6 
Розрахунок коефіцієнта інбридингу, аналіз ROH та принципи 

OCS. 
2 

7 Аналіз спадкових станів, генетичного тестування та мастей коней. 2 

8 Оцінка фенотипових, продуктивних і біомеханічних ознак коней. 2 

9 Аналіз показників репродуктивної фізіології кобили й жеребця. 2 



10 
Планування застосування ШО, охолодженої/кріоконсервованої 

сперми та ET. 
2 

11 
Оцінка можливостей OPU/ICSI/IVP, секс-сортингу та роботи з 

ембріонами. 
2 

12 
Верифікація батьківства, аналіз родоводів і контроль якості 

даних. 
2 

13 
Розроблення структури селекційної програми для 

TB/Warmblood/локальних порід. 
2 

14 Аналіз етичних, правових і SLO-ризиків у сучасному конярстві. 2 

15 Захист концепції «Equine breeding 2035»  2 

 Разом 30 

 

5.  Теми самостійної роботи  

№ 

з/п 
Назва теми 

Кількість 

годин 

1 
Опрацювання джерел щодо референсного геному коня, 

SNP/STR/WGS та підготовка короткого аналітичного огляду. 
6 

2 
Підготовка розрахункового завдання з популяційної генетики: 

гетерозиготність, Ne, інбридинг, дрейф. 
6 

3 
Опрацювання методики BLUP та підготовка прикладу оцінки 

племінної цінності. 
6 

4 
Підготовка інтерпретації умовного GWAS/ssGBLUP-звіту за 

ознакою у коней. 
6 

5 
Розроблення прикладу селекційного індексу з урахуванням 

кількох ознак. 
6 

6 
Підготовка завдання з OCS і контролю приросту інбридингу в 

популяції. 
6 

7 
Огляд спадкових станів і генетичних тестів у коней, включаючи 

масті. 
6 

8 
Підготовка схеми фенотипування продуктивних і біомеханічних 

ознак. 
6 

9 Опрацювання фізіологічних основ репродукції кобили й жеребця. 6 

10 
Підготовка порівняльної характеристики ШО, кріоконсервації 

сперми та ET. 
6 

11 
Огляд сучасних ART: OPU/ICSI/IVP, секс-сортинг і ембріональні 

технології. 

6 

12 
Підготовка прикладу перевірки батьківства та контролю якості 

племінних даних. 

6 

13 
Розроблення фрагмента селекційної програми для обраної 

популяції коней. 

6 

14 Підготовка есе щодо права, етики, SLO та «gene-doping» у конярстві. 6 

15 Підготовка матеріалів до захисту проєкту «Equine breeding 2035». 6 

 Разом 90 

 

 

6. Методи та засоби діагностики результатів навчання 



– усне або письмове опитування 

– тестування 

– захист лабораторних робіт 

– захист самостійних завдань 

– модульні контрольні роботи 

– екзамен 

 

7. Методи навчання 
– проблемне навчання 

– практико-орієнтоване навчання 

– кейс-метод 

– проєктне навчання 

– навчання через дослідження 

– навчальні дискусії та дебати 

– командна робота 

– аналіз даних SNP/GWAS/ssGBLUP 

 

8. Розподіл балів, які отримують студенти 
Оцінюють знання здобувача вищої освіти за 100-бальною шкалою, яку 

переводить у національну оцінку згідно з чинним «Положенням про екзамени та 

заліки у НУБіП України».  

8.1. Розподіл балів за видами навчальної діяльності 
Вид навчальної діяльності Результати навчання Оцінювання 

Модуль 1. Геноміка, популяційна генетика та геномні інструменти 

Лабораторні роботи модуля 1 

Розрахунки частот алелів, гетерозиготності; 

аналіз SNP-даних; інтерпретація 

EBV/GWAS/ssGBLUP-звітів. 
30 

Самостійна робота модуля 1 
Опрацювання джерел, підготовка 

розрахункових та аналітичних завдань. 
20 

Модульна контрольна робота 1 Контроль засвоєння тем 1–5. 50 

Разом за модулем 1  100 

Модуль 2. Селекція, інбридинг, здоров'я та фенотипування 

Лабораторні роботи модуля 2 

Побудова селекційних індексів, розрахунок 

інбридингу, аналіз спадкових станів і 

фенотипових ознак. 

30 

Самостійна робота модуля 2 
Підготовка завдань з OCS, генетики здоров'я та 

фенотипування. 
20 

Модульна контрольна робота 2 Контроль засвоєння тем 6–10. 50 

Разом за модулем 2  100 

Модуль 3. Репродуктивні технології, якість даних, етика та проєктування 

Лабораторні роботи модуля 3 

Планування застосування репродуктивних 

технологій, перевірка батьківства, аналіз 

етичних ризиків. 

30 

Самостійна робота модуля 3 
Підготовка завдань з ART, якості даних, етики, 

SLO та форсайту. 
20 

Модульна контрольна робота 3 Контроль засвоєння тем 11–15. 50 

Разом за модулем 3  100 

Навчальна робота (М1 + М2 + М3) / 3 × 0,7 ≤ 70 70 

Екзамен Підсумкова атестація 30 

Всього за курс Навчальна робота + екзамен ≤ 100 100 

 



8.2. Шкала оцінювання знань здобувача вищої освіти 

Рейтинг здобувача вищої освіти, 

бали 

Оцінка за національною системою 

(екзамени/заліки) 

90–100 відмінно 

74–89 добре 

60–73 задовільно 

0–59 незадовільно 

8.3. Політика оцінювання 

Політика щодо 

дедлайнів та 

перескладання 

Роботи, які здаються із порушенням термінів без поважних 

причин, оцінюються на нижчу оцінку. Перескладання 

модулів відбувається із дозволу лектора за наявності 

поважних причин (наприклад, лікарняний). 

Політика щодо 

академічної 

доброчесності 

Списування під час контрольних робіт та екзаменів 

заборонене (в т. ч. із використанням мобільних девайсів). 

Курсові проєкти, реферати та презентації повинні містити 

коректні текстові посилання на використану літературу. 

Політика щодо 

відвідування 

Відвідування занять є обов'язковим. За об'єктивних причин 

(наприклад, хвороба, міжнародне стажування) навчання 

може відбуватись індивідуально (в онлайн-формі за 

погодженням із деканом факультету). 

 

9. Навчально-методичне забезпечення дисципліни 
– електронний навчальний курс навчальної дисципліни на навчальному порталі 

НУБіП України eLearn 

– конспекти лекцій та презентації 

– методичні матеріали до лабораторних занять 

– завдання для самостійної роботи 

– методичні рекомендації до виконання курсового проєкту 

– наукові статті та бази геномних даних коней  

1. Супрун І. О. Теоретичні засади оцінювання спортивних якостей 

напівкровних порід верхових коней: огляд. Вісник Сумського національного 

аграрного університету. Серія «Тваринництво». 2026. № 2. С. 124–133. 

DOI: 10.32782/bsnau.lvst.2026.2.15 

2. Супрун І. О., Турченко В. О. Селекційно-генеалогічні особливості 

ольденбурзької породи у контексті міжнародних спортивних змагань. 

Вісник Сумського національного аграрного університету. Серія 

«Тваринництво». 2025. Вип. 4 (63). 

3. Suprun I., Turchenko V. Sports achievements and morphometric characteristics 

of Oldenburg horse lines. Animal Science and Food Technology. 2024. Vol. 15, 

no. 3. P. 87–100. DOI: 10.31548/animal.3.2024.87 

4. Супрун І. О. Відтворна здатність рисистих кобил різних класів жвавості. 

Вісник Сумського національного аграрного університету. Серія 

«Тваринництво». 2021. Вип. 3 (46). С. 90–98. 



5. Супрун І. О. Генетичні ресурси рисистого конярства в Україні. Вісник 

Сумського національного аграрного університету. Серія «Тваринництво». 

2020. Вип. 3 (42). С. 67–76. 
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