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1. Опис навчальної дисципліни 

ОСНОВИ ГЕНОМІКИ САДОВИХ РОСЛИН 

 

Галузь знань, напрям підготовки, спеціальність, рівень вищої освіти 

 

Освітній ступінь третій (освітньо-науковий) рівень 

Спеціальність 203 " Садівництво, плодоовочівництво та виноградарство" 

Освітня програма Садівництво та виноградарство 

 

Характеристика навчальної дисципліни 

 

Вид Вибіркова 

Загальна кількість годин  90 

Кількість кредитів ECTS  5 

Кількість змістових частин 2 

Форма контролю залік 

 

Показники навчальної дисципліни для денної та заочної форм навчання 

 

 денна форма навчання заочна форма навчання 

Рік підготовки 1 1 

Семестр 2 2 

Лекційні заняття 20 год. 20 год. 

Практичні, семінарські за-

няття 
20 год. 20 год. 

Лабораторні заняття – – 

Самостійна робота 110 год. 110 год 

Індивідуальні завдання – – 

Кількість тижневих аудито-

рних годин для денної фор-

ми навчання 

3 год. – 

 

2. Мета, завдання та компетентності навчальної дисципліни 

Мета дисципліни "Основи геноміки садових рослин" полягає в ознайо-

мленні й оволодінні розділом молекулярної генетики, предметом досліджен-

ня якого є організація та функціонування геномів живих організмів. 

Завданнями вивчення курсу "Основи геноміки садових рослин" є: 

− ознайомлення з основними теоретичними і методичними положен-

нями молекулярної біології і генетики; 

− ознайомлення з технікою секвенування; 

− ознайомлення з будовою геномів плодових рослин. 

Набуття компетентностей: 

інтегральна компетентність (ІК): Здатність продукувати нові ідеї, роз-

в'язувати специфічні проблеми та актуальні наукові завдання у професійній 

та/або дослідницько-інноваційній діяльності в сфері садівництва та виногра-

дарства, застосовувати методологію наукової та педагогічної діяльності, а 

також проводити власне наукове дослідження, результати якого мають нау-

кову новизну, теоретичне та практичне значення. 



загальна компетентність (ЗК): ЗК1. Здатність до абстрактного мислен-

ня, аналізу та синтезу.  

ЗК2. Здатність працювати в міжнародному контексті.  

ЗК3. Здатність розробляти проєкти та управляти ними.  

ЗК4. Здатність розв’язувати комплексні проблеми садівництва та виног-

радарства на основі системного наукового та загального культурного світо-

гляду із дотриманням принципів професійної етики та академічної доброчес-

ності. 

фахові (спеціальні компетентності) (ФК): ФК1. Здатність планувати і 

виконувати оригінальні дослідження та їх презентувати, досягати наукових 

результатів, які створюють нові знання в садівництві та виноградарстві та 

дотичних до неї міждисциплінарних напрямах і можуть бути опубліковані у 

провідних наукових виданнях. 

 ФК2. Здатність застосовувати сучасні методи та інструменти експери-

ментальних і теоретичних досліджень у сфері садівництва та виноградарства, 

інформаційні технології, методи комп’ютерного моделювання, бази даних та 

інші електронні ресурси, спеціалізоване програмне забезпечення у науковій 

та освітній діяльності. 

 ФK3. Здатність здійснювати науково-педагогічну діяльність у вищій 

освіті.  

ФК4. Здатність аналізувати, оцінювати і прогнозувати сучасний стан і 

тенденції розвитку технологій у садівництві та виноградарстві.  

ФК5. Здатність ініціювати та реалізовувати інноваційні комплексні 

проєкти в садівництві та виноградарстві та дотичні до неї міждисциплінарні 

проєкти, лідерство під час їх реалізації.  

ФК6. Здатність виявляти, ставити та вирішувати проблеми дослідниць-

кого та/або інноваційного характеру у сфері садівництва та виноградарства, 

оцінювати та забезпечувати якість виконуваних досліджень. 

Програмні результати навчання (ПРН): 

У результаті вивчення навчальної дисципліни аспірант повинен  

знати: 

− принципи організації спадкової генетичної інформації організму; 

− будову білків, принципи їхнього функціонування та синтезу; 

− будову й організацію ДНК в клітинах; 

− механізми транскрипції, реплікації та рекомбінації ДНК; 

− механізми клонування, ампліфікації та секвенування ДНК; 

− особливості будови геномів основних плодових рослин; 

вміти: 

− використовувати знання техніки секвенування;  

− застосовувати знання про досліджені геноми плодових культур у се-

лекційній практиці; 

− будувати філогенетичні древа; 

− відображати результати дослідження у графічному вигляді. 

 



3. Програма та структура навчальної дисципліни для: 
– повного терміну денної форми навчання 

 

Назви змістових частин 

 і тем 

Кількість годин 

денна форма Заочна форма 

тиж-

ні 

усь

ого 

у тому числі ус

ьо

го 

у тому числі 

л п лаб інд с.р. л п 
лаб інд с.р

. 

1  2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 

 

Змістовна частина 1. Основи молекулярної генетики, секвенування, геноми зерняткових і 

кісточкових культур 

 

Тема 1. Основи моле-

кулярної біології і мо-

лекулярної генетики 

1 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 2. Секвенування 2 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 3. Геном яблуні 

(Malus domestica 

Borkh.) 

3 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 4. Геном груші 

(Pyrus communus L., 

Pyrus breitshneideri  

Rehder) 

4 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 5. Геноми абри-

коси (Prunus mume 

(Siebold) Siebold & 

Zucc.), бросквини, 

(Prunus persica (L.) 

Batsch), мигдалю 

(Prunus dulcis (Mill.) 

D.A.Webb) та черешні  

5 15 2 2   11 15 2 2   11 

Разом   75 10 10 – – 55 75 10 10 – – 55 

 

Змістовна частина 2. Геноми горіхових, ягідних та субтропічних плодових  культур  

 

Тема 6. Геном волось-

кого горіха (Juglans 

regia L.) 

6 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 7. Геном суниць 

(Fragaria vesca L.) 
7 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 8. Геном вино-

граду (Vitis vinifera L.) 
8 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 9. Геном апель-

сина (Citrus sinensis 

(L.) Osbeck, 

9 15 2 2   11 15 2 2   11 

Тема 10. Геном зизифа 

(Ziziphus jujuba Mill. 
10 17 2 2   11 17 2 2   11 

Разом  – 75 10 10 – – 55 75 10 10 – – 55 

Усього годин 
– 150 20 20 – – 110 150 20 20 – – 

11

0 



4. Теми семінарських занять 

Не передбачено 

 

5. Теми практичних занять 

№ 

з/п 
Назва теми 

Кількість 

годин 

1 Порівняння геномів плодових рослин родини Rosaceae 2 

2 Метод ПЛР: виділення ДНК 2 

3 Метод ПЛР: ампліфікація ДНК 2 

4 Метод ПЛР: детекція продуктів ампліфікації 2 

5 Двовимірний електрофорез у поліакриламідному гелі 2 

6 Визначення швидкості мутацій і замін 2 

7 Оцінювання нуклеотидних замін 2 

8 Побудова філогенетичних дерев методами відстаней 2 

9 Побудова філогенетичних дерев методами максимальної парсимонії 2 

10 
Побудова філогенетичних дерев методами максимальної правдопо-

дібності 
2 

 Разом 20 

 

6. Теми лабораторних занять 

Не передбачено 

 

7. Теми самостійних завдань 

1. Намалювати філогенетичне дерево основних садових рослин, що ку-

льтивують в Україні 

2. Підготувати огляд щодо секвенування геномів основних овочевих ку-

льтур. 
 

8. Зразки контрольних запитань, тестів для визначення рівня засво-

єння знань аспірантами 

1. Ген як одиниця спадкової інформації. 

2. Хімічна та функціональна будова генів. 

3. Рибонуклеїнові кислоти – ДНК, хпДНК, мтДНК, РНК, мРНК, їхня 

роль і функціонування в рослинному організмі. 

4. Нуклеотидна організація спадкової інформації. 

5. Механізм транскрибування. 

6. Механізм трансляції. 

7. Механізм рекомбінації. 

8. Механізм клонування. 

9. Механізм ампліфікації 

10. Механізм секвенування 

11. Центральна догма біології. 

12. Філогенетичні древа рослин. 

13. Секвенування за методом Сенґера. 



14. Полімеразна ланцюгова реакція. 

15. Функціональна роль ДНК-полімерази. 

16. Функціональна роль праймерів. 

17. Застосування методу радіографії. 

18. Застосування методу електорофорезу. 

19. Застосування методу флуоресценції. 

20. Новітні методи секвенування. 

21. Сучасна система роду Malus згідно даних молекулярних досліджень. 

22. Сучасна система роду Pyrus згідно даних молекулярних досліджень. 

23.Сучасна система роду Prunus згідно даних молекулярних досліджень. 

24. Особливості будови генома яблуні низької. 

25. Особливості будови генома груші звичайної. 

26. Особливості будови генома груші Бретшнейдера. 

27. Особливості будови генома абрикоси. 

28. Особливості будови генома бросквини. 

29. Особливості будови генома мигдалю. 

30. Особливості будови генома черешні. 

31. Особливості будови генома суниць. 

32. Особливості будови генома винограду. 

33. Особливості будови геномів апельсину та мандарину. 

34. Особливості будови генома зизифи. 

35. Геномні дуплікації в підтрибі Malinae. 

36. Геномні дуплікації в культурної яблуні. 

37. Виродженість генетичного коду. 

38. Експресія генів. 

39. Роль і функціювання мобільних генів і псевдогенів. 

40. ДНК-баркодинґ в ідентифікуванні видів. 

41. Значення генів matK і rbcL для ідентифікування рослин. 

 

9. Методи навчання 

Під час вивчення дисципліни використовуються словесні, наочні та 

практичні методи навчання. 

 

10. Форми контролю 

Основною формою контролю засвоєння дисципліни є залік. Після заве-

ршення вивчення навчального матеріалу в межах кожного змістовного моду-

ля проводиться контроль знань у вигляді тесту. Хід виконання індивідуаль-

них завдання систематично контролюється викладачем під час занять. 

 
11. Розподіл балів, які отримують аспіранти 

 

Розподіл балів, які отримують аспіранти. Оцінювання знань аспіранта 

відбувається за 100-бальною шкалою і переводиться в національні оцінки 

згідно з табл. 1 «Положення про екзамени та заліки у НУБіП України» (наказ 

про уведення в дію від 03.03.2021 р. протокол № 7) 



 

Рейтинг аспіранта, 

 бали 

Оцінка національна                                        

за результати складання 

екзаменів заліків 

90-100 Відмінно 

Зараховано 74-89 Добре 

60-73 Задовільно 

0-59 Незадовільно Не зараховано 

 
 

Для визначення рейтингу аспіранта із засвоєння дисципліни RДИС (до 100 

балів) одержаний рейтинг з атестації (до 30 балів) додається до рейтингу ас-

піранта з навчальної роботи RНР  (до 70 балів): RДИС = RНР + RАТ. 
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