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ОПИС ДИСЦИПЛІНИ 

Мета дисципліни полягає в ознайомленні й оволодінні розділом молекулярної 

генетики, предметом дослідження якого є організація та функціонування геномів живих 

організмів. Завданнями вивчення курсу є ознайомлення з основними теоретичними й 

методичними положеннями молекулярної біології і генетики, технікою секвенування та з 

будовою геномів плодових рослин. 

Компетентності ОП: 

інтегральна компетентність (ІК): Здатність продукувати нові ідеї, розв'язувати 

специфічні проблеми та актуальні наукові завдання у професійній та/або дослідницько-

інноваційній діяльності в сфері садівництва та виноградарства, застосовувати методологію 

наукової та педагогічної діяльності, а також проводити власне наукове дослідження, 

результати якого мають наукову новизну, теоретичне та практичне значення. 

загальна компетентності (ЗК): ЗК1. Здатність до абстрактного мислення, аналізу та 

синтезу.  

ЗК2. Здатність працювати в міжнародному контексті.  

ЗК3. Здатність розробляти проєкти та управляти ними.  

ЗК4. Здатність розв’язувати комплексні проблеми садівництва та виноградарства на 

основі системного наукового та загального культурного світогляду із дотриманням 

принципів професійної етики та академічної доброчесності. 

фахові (спеціальні компетентності) (ФК): ФК1. Здатність планувати і виконувати 

оригінальні дослідження та їх презентувати, досягати наукових результатів, які створюють 

нові знання в садівництві та виноградарстві та дотичних до неї міждисциплінарних 

напрямах і можуть бути опубліковані у провідних наукових виданнях. 

 ФК2. Здатність застосовувати сучасні методи та інструменти експериментальних і 

теоретичних досліджень у сфері садівництва та виноградарства, інформаційні технології, 

методи комп’ютерного моделювання, бази даних та інші електронні ресурси, 

спеціалізоване програмне забезпечення у науковій та освітній діяльності. 

 ФK3. Здатність здійснювати науково-педагогічну діяльність у вищій освіті.  

ФК4. Здатність аналізувати, оцінювати і прогнозувати сучасний стан і тенденції 

розвитку технологій у садівництві та виноградарстві.  

ФК5. Здатність ініціювати та реалізовувати інноваційні комплексні проєкти в 

садівництві та виноградарстві та дотичні до неї міждисциплінарні проєкти, лідерство під 

час їх реалізації.  

ФК6. Здатність виявляти, ставити та вирішувати проблеми дослідницького та/або 

інноваційного характеру у сфері садівництва та виноградарства, оцінювати та 



забезпечувати якість виконуваних досліджень. 

Програмні результати навчання (ПРН) ОП: 

У результаті вивчення навчальної дисципліни аспірант повинен  

знати: 

− принципи організації спадкової генетичної інформації організму; 

− будову білків, принципи їхнього функціонування та синтезу; 

− будову й організацію ДНК в клітинах; 

− механізми транскрипції, реплікації та рекомбінації ДНК; 

− механізми клонування, ампліфікації та секвенування ДНК; 

− особливості будови геномів основних плодових рослин; 

вміти: 

− використовувати знання техніки секвенування;  

− застосовувати знання про досліджені геноми плодових культур у селекційній 

практиці; 

− будувати філогенетичні дерева; 

− відображати результати дослідження у графічному вигляді. 

 

СТРУКТУРА ДИЦИПЛІНИ 

Тема 
Години 
(лекції/ 

практичні 

Результати навчання Завдання 
Оціню-

вання 

2 семестр 

Модуль 1 

Тема 1. Основи 

молекулярної 

біології і 

молекулярної 

генетики 

2/2 Засвоїти основні поняття і 

терміни: ген, ДНК, хпДНК, 

мтДНК, РНК, мРНК, білок, 

нуклеотид, транскрипція, 

трансляція, молекулярна 

біологія, моле-кулярна 

генетика, геноміка, геном, 

секвенування 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Тема 2. 

Секвенування 

2/2 Вивчити метод Сенґера, 

полімеразну ланцюгову 

реакцію, ДНК-полімераза, 

праймер, радіоактографія, 

секвенатор, електрофорез, 

флуоресценція, ДНК-

баркодинґ, NGS-методи, De 

Novo секвенування тощо 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Тема 3. 

Геном яблуні 

(Malus domestica 

Borkh.) 

2/2 Систематика та таксономія 

яблуні. Історія вивчення 

генома яблуні. Методика 

секвенування. Будова генома 

‘Golden Delicious’. Геномні 

дуплікації яблуні. 

Доместикація яблуні 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Тема 4. 

Геном груші (Pyrus 

communus L., Pyrus 

breitshneideri 

Rehder) 

2/2 Систематика та таксономія 

груші. Історія вивчення 

геномів груші. Методика 

секвенування. Будова генома 

груші звичайної ‘Doyenne du 

Comice’ і груші Бретшнейдера 

‘Dangshansuli’. 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 



Тема 5. 

Геноми абрикоси 

(Prunus mume 

(Siebold) Siebold & 

Zucc.), бросквини, 

(Prunus persica (L.) 

Batsch), мигдалю 

(Prunus dulcis 

(Mill.) D.A.Webb) 

та черешні (Prunus 

avium (L.) L.)) 

2/2 Систематика та таксономія 

кісточкових рослин роду 

Prunus. Походження видів 

роду Prunus. Історія вивчення 

геномів кісточкових рослин 

сливової групи. Методика 

секвенування. Будова геномів 

абрикоси (сливи муме), 

бросквини (сливи перської), 

мигдалю (сливи солодкої) та 

черешні (сливи пташиної) 

‘Stella’. Еволюція геномів 

кісточкових культур 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Модуль 2 

Тема 6. Геном 

волоського горіха 

(Juglans regia L.) 

2/2 Систематика, таксономія та 

походження видів плодових 

рослин роду Juglans. Історія 

вивчення геномів горіхів 

культур. Методика 

секвенування. Будова генома 

волоського горіха 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Тема 7. Геном 

суниць (Fragaria 

vesca L.) 

2/2 Систематика, таксономія та 

походження видів плодових 

рослин роду Fragaria. Історія 

вивчення геномів ягідних 

трав'яних культур. Методика 

секвенування. Будова генома 

суниць маленьких 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Тема 8. Геном 

винограду (Vitis 

vinifera L.) 

2/2 Систематика, таксономія та 

походження видів плодових 

рослин роду Vitis. Історія 

вивчення геномів ягідних 

кущових рослин. Методика 

секвенування. Будова генома 

винограду виноносного 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Тема 9. Геном 

апельсина (Citrus 

sinensis (L.) Osbeck, 

2/2 Систематика, таксономія та 

походження видів плодових 

рослин роду Citrus. Історія 

вивчення геномів цитринових 

культур. Методика 

секвенування. Будова генома 

цитрини китайської 

(апельсина)  

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Тема 10. 

Геном зизифа 

(Ziziphus jujuba 

Mill.) 

2/2 Систематика, таксономія та 

походження видів плодових 

рослин роду Ziziphus. Історія 

вивчення геномів 

субтропічних кісточкових 

культур. Методика 

секвенування. Будова генома 

зизифи 

Виконання 

самостійної 

роботи 

(в.т.ч. в 

elearn) 

7 

Всього за 1 семестр 70 

Екзамен 30  

Всього за курс 100 



 

ПОЛІТИКА ОЦІНЮВАННЯ 

 

Політика щодо 

дедлайнів та 

перескладання: 

Роботи, які здаються із порушенням термінів без поважних 

причин, оцінюються на нижчу оцінку. Перескладання модулів 

відбувається із дозволу лектора за наявності поважних причин 

(наприклад, лікарняний).  

Політика щодо 

академічної 

доброчесності: 

Списування під час контрольних робіт та екзаменів та 

копіювання текстів з Мережі заборонено (в т.ч. із 

використанням мобільних девайсів). Курсові роботи, реферати 

повинні мати коректні текстові посилання на використану 

літературу 

Політика щодо 

відвідування: 

Відвідування занять є обов’язковим. За об’єктивних причин 

(наприклад, хвороба, міжнародне стажування) навчання може 

відбуватись індивідуально (в он-лайн формі за погодженням із 

деканом факультету) 

 

ШКАЛА ОЦІНЮВАННЯ ЗНАНЬ СТУДЕНТІВ 

 

Рейтинг студента, 

бали 
Оцінка національна за результати складання іспиту 

90-100 відмінно 

74-89 добре 

60-73 задовільно 

0-59 незадовільно 
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